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- MicroArray Gene Expression Markup Language (MAGE-ML) - создан для
создания общего формата, чтобы достичь сравнимости результатов

- Minimum Information About a Microarray Experiment (MIAME) - создан для
определения типа информации и степени подробности, c которой
исследователь обязан ее представить;

- MGED Society Ontology Working Group (http://www.mged.org/ontology) -
создана для формирования набора контролируемых словарей и онтологий, 
необходимых для описания биологических образцов и экспер. процедур.

СООБЩЕСТВО MGED
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Минимальная информация об
опубликованном эксперименте, 
основанном на ДНК-биочип-
методе, включает шесть типов

описаний:

MINIMUM INFORMATION ABOUT A MICROARRAY EXPERIMENT
(MIAME)
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1. План эксперимента - набор отдельных гибридизационных
экспериментов

2. План биочипа – содержание пятен/ячеек, компоновка по рядам и т.д.
3. Образцы – источник, приготовление экстрактов, способ мечения
4. Гибридизация – процедура и параметры
5. Измерение – характеристики изображений и сканнеров
6. Нормировка – способ, коэффициенты и т.д.



ArrayExpress at the EBI 

NCBI
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Основные базы данных по ДНК-биочиповым
экспрессионным данным:



Соотношение между основными объектами

Платформа GPL

Образец GSM

Серия GSE

Набор Данных
GDS

Эррей

Протокол

Эксперимент

Принт

Образец

Экспериментальный
набор

Первичные
данные
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GEO - Gene Expression Omnibus (NCBI) 
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http://www.ncbi.nlm.nih.gov/geo/
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Stanford MicroArraStanford MicroArray Database y 
Database 

GEO: связь между объектами
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Stanford MicroArraStanford MicroArray Database y 
Database 

GEO: пример профиля для гена мыши

MicroarrayMicroarray GEO GEO 
profiles of PPARprofiles of PPARγγ, , 
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Stanford MicroArraStanford MicroArray Database y 
Database 

GEO: пример профиля для генов мыши

PPARγ

 LXRα

SREBP1

WAT

MicroarrayMicroarray GEO profiles GEO profiles 
of PPARof PPARγγ, LXR, LXRαα and and 

SREBPSREBP--1c 1c 
in 45 mouse tissues and in 45 mouse tissues and 

organs (MGorgans (MG--U74A)U74A)



Выявление
достоверной

дифференциальной
разницы в

экспрессии генов

GEO: анализ биочип-данных
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Иерархическая
кластеризация
экспрессии генов
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ArrayExpress
ArrayExpress at the EBI 

http://www.ebi.ac.uk/arrayexpress/
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ArrayExpress: запросы
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ArrayExpress: описание экспериментовОписание эксперимента и
ресурсы
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ArrayExpress: описание экспериментовMAGE-TAB
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ArrayExpress: описание экспериментовMAGE-TAB
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ArrayExpress: генные профили
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SMD  Stanford Microarray Database

http://genome-www5.stanford.edu//
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SMD  Stanford Microarray Database
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SMD: SOURCE: генные профили



SMD: анализ биочип-данных

ИсследованиеИсследование качественныхкачественных ии количественныхколичественных характеристикхарактеристик
транскриптоматранскриптома: : ДНКДНК--биочипбиочипыы

ИсследованиеИсследование функциональныхфункциональных характеристикхарактеристик геномагенома

SMD:
Анализ качества данных, выявление достоверной
дифференциальной разницы в экспрессии генов, 

картирование на хромосомы



http://www.chem.agilent.com/scripts/pd
s.asp?lpage=27881

Пакеты программ для обработки и анализа биочип-
данных

транскриптоматранскриптома: : ДНКДНК--биочипбиочипыы
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http://www.bioconductor.org/



http://www.moleculardevices.com/pages/
software/gn_acuity.html

Пакеты программ для обработки и анализа биочип-
данных
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https://www.affymetrix.com/analysis/netaffx
/index.affx

Интернет-ресурсы для обработки и анализа биочип-
данных
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http://www.genesifter.net/web/dataCenter.html

Интернет-ресурсы для обработки и анализа биочип-
данных
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Интернет-ресурсы для обработки и анализа биочип-
данных
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http://ihome.cuhk.edu.hk/~b400559/array.html



Спасибо за внимание
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