Практическое занятие 29.09.2003 по "Компьютерной геномике"

Интернет-ссылки и задания
Вопросы и практическое задание ПО РАБОТЕ С ГЕНОМНЫМИ КАРТОЧКАМИ (преподаватели - Орлов Ю.Л. и Омельянчук Н.А.)

Открыть в Интернете:

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Entrez/index.html
http://bcf.arl.arizona.edu/tools/clean.html
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/blast/
http://www.arabidopsis.org/
Найти последовательности генов Arabidopsis 
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Вырезать из них последовательности 5’UTR и 3’UTR
Перевести их в FASTA формат

По blastn 
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/blast/

Представить наиболее длинные гомологичные и комплементарные участки этой последовательности в геномных последовательностях других организмов. Некомплементарные нуклеотиды надо закрасить. У каждого организма берите наиболее длинную последовательность.

	Последовательность
	Организм
	Локализация

	47    cttctctttctcttgttcct 66
	Homo sapiens
	chromosome 1 clone RP4-675C20

	46   acttctctttctcttgttcctctc 69
	Oryza sativa 
	chromosome 1, PAC clone:P0511C01


Представить наиболее длинные гомологичные и комплементарные участки этой последовательности в последовательностях кДНК других организмов, разделить их на гомологичные и комплементарные. У каждого организма берите наиболее длинную последовательность.

	Последовательность
	Гомологичные
	Комплементарные

	47 cttctctttctcttgttc 64
	Mycteria americana feather beta keratin gene
	


Пользуясь поиском BLASTA на сервере TAIR найти последовательности гомологичные и комплементарные этим в 5’UTR (или 3’ UTR) других генов арабидопсиса, обратить внимание на привязку всего генома арабидопсиса к одной цепи. В таблицу надо занести всю выборку.

	Последовательность
	Гомологичные
	Комплементарные

	
	Strand = Plus / Plus F

Strand = Plus / Minus R
	Strand = Plus / Plus R

Strand = Plus / Minus F

	46   acttctctttctct 59
	AT3G06660.1 5' utr cyclin family
AT4G15900.1 5' utr PP1/PP2A phosphatases pleiotropic regulator PRL1
	AT5G18000.1 5' utr transcriptional factor B3 family

AT2G35060.1 5' utr potassium transporter, putative



Как Вы можете охарактеризовать найденные Вами последовательности?

